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В нашей работе рассматривается модель биологических сообществ, предложенная
биологом Ульфом Дикманом[1]. Проводится анализ одновидового сообщества в одномер-
ном случае. Ищется состояние, при котором пространственные моменты перестают ме-
няться во времени (состояние равновесия). Оно описывается стационарной точкой систе-
мы:



Ṅ = bN − dN − s

+∞∫
−∞

C(x)w(x) dx

Ċ(x) = bm(x)N + b

+∞∫
−∞

m(x− y)C(y) dy − dC(x)− sw(x)C(x)− s

+∞∫
−∞

w(y)T (x, y) dy

где N, C(x), T (x, y) - первый, второй и третий пространственные моменты.
Целью работы является нахождение наиболее оптимального замыкания третьего про-

странственного момента, то есть выражения вида: T (x, y) = F (N,C(x), C(y)), где
F (ξ, η, µ) удовлетворяет некоторым условиям, описанным в [2].

В симуляциях для приближения непрерывного процесса используется идея дискрети-
зации исследуемого пространства (в одномерном случае — прямой). За одну итерацию
жизни системы пересчитываются векторы вероятности рождения и смерти индивидов в
каждой ячейке сетки согласно выбранным ядрам рождения и конкуренции. Затем инди-
виды рождаются и умирают согласно процессу Бернулли с параметром успеха равным
значениям элементов векторов вероятностей для рождения или смерти в каждой ячейке.

Важно отметить, что реализация симуляций зависит только от ядер рождения и конку-
ренции, но никак не зависит от выбора замыкания, что даёт возможность найти функцию
замыкания, являющуюся наиболее правдоподобной для описания модели.
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